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https://www.kurims.kyoto-u.ac.jp/~kyodo/kokyuroku/contents/pdf/1653-08.pdf


[C10] T. Kuniya, Global dynamics of a multi-group age-structured SIR epidemic model with an application

to the chlamydia epidemic in Japan, The Sixth International Workshop on Biomathematics Modelling

and Its Dynamical Analysis, Huaian, China, 31 May 2019 (invited).

[C11] T. Kuniya, An application of a multi-group age-structured SIR epidemic model to the chlamydia

epidemic in Japan, The 1st Hungary-Japan Workshop on Delay Equations and Mathematical Epi-

demiology, Tokyo, Japan, 25 April 2019 (invited).

[C12] T. Kuniya, Stability and instability results for the endemic equilibrium in an age-structured SIR

epidemic model, International Conference on Mathematical Modelling and Computations, Delhi, India,

2 December 2018 (invited).

[C13] T. Kuniya, Global dynamics of an SIR epidemic model with nonlocal diffusion, The Fifth International

Workshop on Biomathematics Modelling and Its Dynamical Analysis, Harbin, China, 12 August 2018

(invited).

[C14] T. Kuniya, Dynamics of a mathematical model for hematopoietic stem cells with diffusion and time

delay, The 12th AIMS Conference on Dynamical Systems, Differential Equations and Applications,

Taipei, Taiwan, 7 July 2018 (invited).

[C15] T. Kuniya, The semi-discretization method for numerical computation of the basic reproduction num-

ber Ro, The Fourth International Workshop on Biomathematics Modelling and Its Dynamical Analysis,

Kobe, Japan, 4 October 2017 (invited).

[C16] T. Kuniya, Numerical approximation of the basic reproduction number Ro for age-structured epidemic

models, 6th China India Japan Korea Mathematical Biology Colloquium, Kanpur, India, 24 August

2017 (invited).

[C17] T. Kuniya, J. Wang, Global stability analysis for epidemic models with diffusion terms and space-

dependent coefficients, KMS-MSJ Joint Meeting 2016, Seoul, Korea, 22 October 2016.

[C18] T. Kuniya, Global stability of an SVIR epidemic model with relapse, The Third International Workshop

on Biomathematics Modelling and Its Dynamical Analysis, Harbin, China, 8 August 2016 (invited).

[C19] T. Kuniya, Global stability analysis for an age-structured multi-group SIR epidemic model, the Cana-

dian Mathematical Society Summer Meeting, Edomonton, Canada, 26 June 2016 (invited).

[C20] T. Kuniya, Global stability of a multi-group SIR epidemic model with discrete and continuous age

structures, International Workshop on Current Topics in Epidemic Dynamics, Anyang, China, 17 June

2016 (invited).

[C21] T. Kuniya, Lyapunov functional approach for an SIR epidemic model with Laplacian, 2015 JSMB-CJK

Joint Meeting, Kyoto, Japan, 27 August 2015.

[C22] T. Kuniya, Lyapunov functional method based on the discretization for a spatially diffusive SIR epi-

demic model, The Second International Workshop on Biomathematics Modelling and Its Dynamical

Analysis, Harbin, China, 17 August 2015 (invited).

[C23] T. Kuniya, Lyapunov functions for a spatially diffusive SIR epidemic model, 10th Colloquium on the

Qualitative Theory of Differential Equations, Szeged, Hungary, 4 July 2015 (invited).

[C24] T. Kuniya, On the invariance principle appearing in Lyapunov functional techniques for structured

population models, JSMB/SMB 2014 Osaka, Osaka, Japan, July 2014.



[C25] T. Kuniya, Existence of endemic periodic solutions in age-structured epidemic models, JSMB/SMB

2014 Osaka, Osaka, Japan, July 2014.

[C26] T. Kuniya, Invariance principle and Lyapunov functionals for age-structured population models, Inter-

national Workshop on Biomathematics Modelling and Its Dynamical Analysis, Harbin, China, January

2014 (invited).

[C27] T. Kuniya, Age-structured SIS models with periodicity, The Fourth Conference on Computational and

Mathematical Population Dynamics, Taiyuan, China, May 2013.

[C28] T. Kuniya, Analysis for a class of periodic SIS epidemic models with age-structure, 36th Annual Texas

Partial Differential Equations Conference, Texas, USA, March 2013.

[C29] T. Kuniya, H. Inaba, Existence and uniqueness results for an age-structured periodic SIS epidemic

model, 2012 C-J-K International Conference on Mathematical Biology, Busan, Korea, May 2012.

[C30] T. Kuniya, H. Inaba, Threshold dynamics of an age-structured SIS epidemic model with seasonal

fluctuation, Third International Conference on Infectious Disease Dynamics, Boston, USA, November

2011 (poster).

[C31] T. Kuniya, Global stability analysis with a discretization approach for an age-structured SIR epidemic

model, 8th European Conference on Mathematical and Theoretical Biology, Krakow, Poland, June

2011.

[C32] T. Kuniya, Global stability of a multigroup SIR epidemic model for the geographical spread of influenza,

The Third China-Japan Colloquium of Mathematical Biology, Beijing, China, October 2010.

[C33] T. Kuniya, A method for global stability analysis of multigroup epidemic models, The Third Conference

on Computational and Mathematical Population Dynamics, Bordeaux, France, May 2010.

[C34] T. Kuniya, Analysis of an epidemic model with age dependency: the case of 2009 H1N1 Influenza

outbreak, 2009 SIAM Conference on Analysis of Partial Differential Equations, Miami, USA, December

2009.

[C35] T. Kuniya, Y. Nakata, The conditions of the permanence and extinction for a nonautonomous SEIRS

epidemic model, Ro and related concepts: methods and illustrations, Paris, France, October 2008

(poster).

Presentations in domestic conferences/workshops/seminars

[D1] 國谷紀良, 行動変容を考慮した時間遅れをもつ多集団 SIR感染症モデルにおけるホップ分岐, 日本数学会
2026年度年会, 東京理科大学, 2025年 3月 25日.

[D2] 徳野大智, 國谷紀良, ワクチン由来の免疫と再感染を考慮した感染症流行モデルにおける後退分岐, 日本
応用数理学会 2024年度年会, 京都大学, 2024年 9月 15日 (ポスター).

[D3] 徳野大智, 國谷紀良, 免疫と再感染を考慮した感染症流行の数理モデルにおける後退分岐, 2024年度日本
数理生物学会年会, 北海道大学, 2024年 9月 12日.

[D4] 國谷紀良, 年齢依存感染性を考慮した SIRモデルにおけるホップ分岐, 2023年度 日本数理生物学会年会,

奈良女子大学, 2023年 9月 6日.



[D5] 國谷紀良, 構造化感染症モデルを利用した COVID-19の疫学的考察, 日本人口学会 第 75回大会, 南山大
学, 2023年 6月 10日.

[D6] 國谷紀良, 隔離と時間遅れを考慮した感染症モデルにおけるホップ分岐, 日本数学会 2023年度年会, 中央
大学, 2023年 3月 18日.

[D7] M. Adimy, A. Chekroun, 國谷紀良, 免疫保持期間と拡散を含むKermack-McKendrickモデルにおける進
行波解の存在, RIMS共同研究「時間遅れ系と数理科学：理論と応用の新たな展開に向けて」, 京都大学
数理解析研究所, 2022年 11月 17日.

[D8] M. Adimy, A. Chekroun, 國谷紀良, 免疫保持期間と拡散を考慮したある感染症モデルにおける進行波,

日本応用数理学会 2022年度年会, 北海道大学（オンライン開催）, 2022年 9月 10日.

[D9] 國谷紀良, T.M. Touaoula, ある時間遅れをもつ双安定な反応拡散方程式の大域挙動, 日本数学会 2022年
度年会, 埼玉大学, 2022年 3月 30日.

[D10] 國谷紀良, 行動変容と感染症の再帰的流行の数理モデリング, 第 24回情報論的学習理論ワークショップ
（IBIS2021）, 北九州国際会議場（オンライン開催）, 2021年 11月 11日.

[D11] 國谷紀良, 行動変容を考慮した SIR感染症モデルにおけるホップ分岐について, 2021年度日本数理生物
学会年会, 宮崎大学（オンライン開催）, 2021年 9月 15日.

[D12] 國谷紀良, 異なる境界条件下での拡散を含む SIR感染症モデルの解析, 日本数学会 2021年度年会, 慶應義
塾大学（オンライン開催）, 2021年 3月 16日.

[D13] 國谷紀良, 行動変容による感染症の再帰的流行の数理モデリングと安定性解析, 2020年度応用数学合同研
究集会, オンライン開催, 2020年 12月 19日.

[D14] 國谷紀良, SEIRモデルによる COVID-19の初期の流行予測とその評価, 2020年度日本数理生物学会年
会, 名古屋大学（Web開催）, 2020年 9月 20日.

[D15] 國谷紀良, COVID-19の流行初期のデータによる予測とその評価, 日本応用数理学会 2020年度年会, 愛媛
大学（Web開催）, 2020年 9月 9日.

[D16] 國谷紀良, 年齢構造をもつ感染症モデルの安定性解析, 第 64回システム制御情報学会 研究発表講演会,

Web開催, 2020年 5月 22日.

[D17] 國谷紀良, 拡散方程式による感染症の伝播強度と空間領域の形状の関係の考察, 2019年度 応用数学合同
研究集会, 龍谷大学, 2019年 12月 13日.

[D18] 國谷紀良, 拡散方程式と格子モデルによる感染症の伝播強度と空間領域の形状の関係の考察, 数学と現象：
Mathematics and Phenomena in Miyazaki 2019, 宮崎大学, 2019年 11月 15日.

[D19] A. Chekroun, 國谷紀良, 異なる境界条件下での空間拡散を伴う感染齢構造化 SIRモデルの解析, 日本応
用数理学会 2019年度年会, 東京大学, 2019年 9月 5日.

[D20] A. Chekroun, 國谷紀良, ノイマン境界条件下での空間拡散を伴う感染齢構造化 SIR感染症モデルの解析,

日本数学会 2019年度年会, 東京工業大学, 2019年 3月 18日.

[D21] T. Kuniya, Stability analysis of the endemic equilibrium of an age-structured SIR epidemic model, In-

novative Mathematical Modeling for the Analysis of Infectious Disease Data (IMAID 2018), Hanabishi

Hotel, 17 January 2019.

[D22] 國谷紀良, 年齢構造化 SIR感染症モデルのエンデミックな非自明平衡解の安定性に関する諸結果, 2018年
度応用数学合同研究集会, 龍谷大学, 2018年 12月 15日.



[D23] 國谷紀良, 非局所的な拡散を伴う SIR感染症モデルの漸近挙動, 日本数学会 2018年度秋季総合分科会, 岡
山大学, 2018年 9月 25日.

[D24] 國谷紀良, 多集団 SIR感染症モデルを用いたクラミジア疫学データの考察, 日本応用数理学会 2018年度
年会, 名古屋大学, 2018年 9月 4日（ポスター）.

[D25] 國谷紀良, 非局所的な拡散項を持つ SIR感染症モデルの大域的漸近安定性, 力学系 -理論と応用の融合-,

京都大学数理解析研究所, 2018年 6月 7日.

[D26] 國谷紀良, 性器ヘルペス感染症に対する数理モデルの構築と解析, 日本人口学会第 70回大会, 明海大学,

2018年 6月 3日.

[D27] M. Adimy, A. Chekroun, 國谷紀良, 時間遅れを持つ非局所的な造血幹細胞ダイナミクスの数理モデル解
析, 日本数学会 2018年度年会, 東京大学大学院数理科学研究科, 2018年 3月 18日.

[D28] 國谷紀良, 再発を伴う感染症の数理モデリング：性器ヘルペス感染症の場合, 第 1回松江数理生物学・現
象数理学ワークショップ, 松江テルサ, 2017年 12月 3日.

[D29] T. Kuniya, Spectral approximation theory for the numerical computation of Ro in age-structured epi-

demic models, Innovative Mathematical Modeling for the Analysis of Infectious Disease Data (IMAID

2017), The Institute of Statistical Mathematics, 24 October 2017.

[D30] 國谷紀良, 構造化感染症モデルの安定性解析, 第 27回日本数理生物学会年会, 北海道大学札幌キャンパス,

2017年 10月 7日.

[D31] 國谷紀良, 年齢構造化感染症モデルに対する基本再生産数Roの数値近似, 日本応用数理学会 2017年度年
会, 武蔵野大学有明キャンパス, 2017年 9月 6日.

[D32] 國谷紀良, J. Wang, R. Zhang, 感染齢構造と非線形接触項を持つHIVモデルの解析, 日本数学会 2017年
度年会, 首都大学東京, 2017年 3月 27日.

[D33] 國谷紀良, 王金良，拡散を伴う空間異質的な感染症モデルに対する Lyapunov関数の構築, 2016年度応用
数学合同研究集会, 龍谷大学, 2016年 12月 16日.

[D34] 國谷紀良, 拡散項と空間依存係数を持つ感染症モデルの大域的漸近安定性, 第 13回生物数学の理論とそ
の応用, 京都大学数理解析研究所, 2016年 11月 15日.

[D35] 國谷紀良, 佐野英樹, バックステッピング法に基づくインフルエンザ患者数の増減予測, 第 59回自動制御
連合講演会, 北九州国際会議場, 2016年 11月 11日.

[D36] 國谷紀良, バックステッピング法を利用した感染症流行予測, 第 57回日本熱帯医学会大会, 一橋大学一橋
講堂, 2016年 11月 6日.

[D37] T. Kuniya, H. Sano, Applications of the backstepping method to the prediction of epidemics, Innovative

Mathematical Modeling for the Analysis of Infectious Disease Data (IMAID 2016), Kobe University,

12 October 2016.

[D38] 國谷紀良, 王金良, 拡散項と空間依存係数を持つ SIR感染症モデルの Lyapunov 関数の構築, 日本数学会
2016年度秋季総合分科会, 関西大学, 2016年 9月 17日.

[D39] 國谷紀良, 王金良, 拡散項と空間依存係数を持つ感染症モデルに対する Lyapunov 関数の構築, 日本応用
数理学会 2016年度年会, 北九州国際会議場, 2016年 9月 14日.

[D40] T. Kuniya, Global stability of epidemic models with time delay: The memory of Professor Yoshiaki

Muroya, Workshop on Qualitative Theory of Mathematical Models, Tokyo University of Science, 12

September 2016.



[D41] T. Kuniya, Discretization approach for the global stability analysis of structured epidemic models,

JSMB 2016, Kyushu University, 7 September 2016.

[D42] 國谷紀良, 情報伝播の数理モデルの大域的挙動, 日本数学会 2016年度年会, 筑波大学, 2016年 3月 18日.

[D43] 國谷紀良, 個人の異質性を考慮した情報伝播の数理モデルの大域的挙動, 2015年度応用数学合同研究集
会, 龍谷大学, 2015年 12月 18日.

[D44] 國谷紀良, 空間異質的な年齢構造化 SIS感染症モデルの漸近挙動, 第 12回生物数学の理論とその応用, 京
都大学数理解析研究所, 2015年 11月 27日.

[D45] 國谷紀良, 佐野英樹, バックステッピング法に基づく感染症の初期流行予防のための人口制御, 第 58回自
動制御連合講演会, 神戸大学, 2015年 11月 15日.

[D46] T. Kuniya, Applications of the backstepping method to the analysis of infectious disease models,

Innovative Mathematical Modeling for the Analysis of Infectious Disease Data (IMAID 2015), Hokkaido

University Research Center for Zoonosis Control, 29 October 2015.

[D47] 國谷紀良, 佐野英樹, バックステッピング法に基づく感染症の初期流行予防のための人口制御, 日本応用
数理学会 2015年度年会, 金沢大学, 2015年 9月 9日.

[D48] 國谷紀良, 空間異質性を持つ年齢構造化 SIS感染症モデルの漸近挙動, 日本数学会 2015年度年会, 明治大
学駿河台キャンパス, 2015年 3月 22日.

[D49] 國谷紀良, 多次元ODEとしての感染症の数理モデルに対する漸近安定性解析, 実領域における常微分方
程式の定性的理論とその応用, 京都大学数理解析研究所, 2014年 11月 5日.

[D50] 國谷紀良, 空間構造を含む年齢構造化感染症モデルにおけるエンデミックな平衡解の存在について, 感染
症数理モデルの実用化と産業及び政策での活用のための新たな展開, JR博多シティ会議場, 2014年 10

月 2日.

[D51] 國谷紀良, 空間拡散を考慮に入れた年齢構造化 SIS感染症モデルの解析, 日本数学会 2014年度秋季総合
分科会, 広島大学, 2014年 9月 27日.

[D52] 國谷紀良, 空間構造と年齢構造を含む感染症モデルにおける非自明平衡解の存在, 第 11回生物数学の理
論とその応用, 京都大学数理解析研究所, 2014年 9月 16日.

[D53] 國谷紀良, 大泉嶺, 空間拡散を含む年齢構造化 SIS 感染症モデルにおける平衡解の存在, 日本応用数理学
会 2014年度年会, 政策研究大学院大学, 2014年 9月 5日.

[D54] 國谷紀良, 拡散項を含む年齢構造化 SIS 感染症モデルの解析, 第 36回発展方程式若手セミナー, 休暇村南
阿蘇, 2014年 8月 29日.

[D55] 國谷紀良, 年齢変数を含む非線形偏微分方程式の漸近解析における不変性原理とリャプノフ汎函数の手法
について, 日本数学会 2014年度年会, 学習院大学目白キャンパス, 2014年 3月 17日.

[D56] 國谷紀良, 年齢構造化多状態 SIR感染症モデルに対する不変性原理とリャプノフ汎函数について, 構造化
感染症モデルの動態, 岡山大学津島キャンパス, 2014年 2月 8日.

[D57] 國谷紀良, 多状態年齢構造化 SIR感染症モデルの大域的安定性, 第 10回生物数学の理論とその応用, 京都
大学数理解析研究所, 2013年 11月 20日.

[D58] 國谷紀良, 年齢構造を含む多状態 SIR感染症モデルの安定性解析, 感染症流行モデリング：理論、実践と
シミュレーションのギャップを埋める, 東京大学本郷キャンパス, 2013年 10月 23日.



[D59] 國谷紀良, 稲葉寿, 季節依存性を持つ感染症の流行動態モデルにおける基本再生産数 R0 の閾値的性質の
解析, 第 23回日本数理生物学会年会, 静岡大学浜松キャンパス, 2013年 9月.

[D60] 國谷紀良, 感染症の季節的流行モデルとしての非線形偏微分方程式の解析, 日本応用数理学会 2013年度
年会, アクロス福岡, 2013年 9月.

[D61] 國谷紀良, 感染症の流行動態モデルとしての微分方程式系の研究, FMSP Tambara Student Session, 東
京大学玉原国際セミナーハウス, 2013年 9月.

[D62] 國谷紀良, グラフ理論的なリアプノフ汎関数の手法に対する max 関数のアイデア, 第 9回生物数学の理
論とその応用, 京都大学数理解析研究所, 2012年 11月.

[D63] 國谷紀良, 稲葉寿, 季節変動的な感染症モデルの基本再生産数とマルサス径数の関係, 第 22回日本数理生
物学会年会, 岡山大学津島キャンパス, 2012年 9月.

[D64] 國谷紀良, 稲葉寿, 時間周期的な年齢構造化 SIS 感染症モデルの閾値条件に関する諸結果, 第 8回生物数
学の理論とその応用, 京都大学数理解析研究所, 2011年 11月.

[D65] 國谷紀良, 稲葉寿, 周期性を持つ年齢構造化 SIS 感染症モデルの解析, 第 21回日本数理生物学会年会, 明
治大学駿河台キャンパス, 2011年 9月.

[D66] 國谷紀良, 年齢構造化感染症モデルにおける離散化を伴う大域的安定性解析, 第 7回生物数学の理論とそ
の応用, 京都大学数理解析研究所, 2010年 11月.

[D67] 國谷紀良, インフルエンザの地理的流行に関する多状態感染症モデルの大域的安定性解析, 第 20回日本
数理生物学会年会, 北海道大学学術交流会館, 2010年 9月.

[D68] 國谷紀良, 多状態感染症モデルの大域的安定性解析, 日本応用数理学会 2010年度年会, 明治大学駿河台
キャンパス, 2010年 9月.

[D69] 國谷紀良, 新型インフルエンザ流行に関する媒介生物感染モデルの安定性解析, 第 6回生物数学の理論と
その応用, 龍谷大学セミナーハウス「ともいき荘」, 2009年 11月.

[D70] 國谷紀良, 江夏洋一, 連続型遅れをもつ媒介生物感染モデルの安定性解析, 第 19回日本数理生物学会年会,

東京大学大学院数理科学研究科, 2009年 9月.

Presentations in seminars

[S1] 國谷紀良, 都道府県間の人流データを用いたタイプ別再生産数の計算による流行評価, 数理生物学セミナー
＠青山, 青山学院大学, 2024年 11月.

[S2] 國谷紀良, 年齢構造化 SIR感染症モデルのエンデミックな平衡解の安定性について, Okayama Workshop

on Partial Differential Equations, 岡山大学, 2023年 11月.

[S3] 國谷紀良, パンデミックで活躍する数理モデル, 数学月間懇話会 (第 19回), 2023年 7月.

[S4] T. Kuniya, Applications of age-structured epidemic models for intervention evaluation, Macroeconomics

Workshop, 2022年 11月.

[S5] 國谷紀良, ワクチン配分戦略, コロナ政策研究会, 2022年 9月.

[S6] 國谷紀良, 感染症数理モデルの平衡点の安定性と分岐解析, お茶の水女子大学・解析セミナー, 2022年 7

月.



[S7] 國谷紀良, COVID-19と行動変容の数理モデル, 神楽坂「感染症にまつわる数理」勉強会, 2021年 11月.

[S8] 國谷紀良, 行動変容を考慮した SIR感染症モデルにおける周期解の存在について , 愛媛大学解析セミナー,

2021年 7月.

[S9] T. Kuniya, Evaluation of the epidemic prevention effect of non-pharmaceutical interventions for COVID-

19 in Japan, Modeling infectious disease: COVID-19 and beyond, Zoom meeting organized by the Pôle

Santé, IJCLab, Université Paris-Saclay et IN2P3/CNRS and the Graduate School of Mathematical

Sciences of the University of Tokyo, 2021年 3月.

[S10] 國谷紀良, 実年齢構造を持つ SIR感染症モデルの安定性解析と基本再生産数 Roの数値近似, 京都駅前セ
ミナー, キャンパスプラザ京都, 2017年 6月.

[S11] T. Kuniya, Numerical approximation of the basic reproduction number for an age-structured SIR

epidemic model, Shanxi University, May 2017.

[S12] T. Kuniya, On the class of chronological age-structured SIR epidemic models, Heilongjiang University,

April 2017.

[S13] T. Kuniya, Global stability analysis for an age-structured multi-group SIR epidemic model, Shanxi

University, August 2016.

[S14] T. Kuniya, Global stability of a multi-group SIR epidemic model with age structure, University of

Szeged, July 2016.

[S15] 國谷紀良, バックステッピング法に基づく感染人口の増減予測, 数理人口学・数理生物学セミナー, 東京大
学大学院数理科学研究科, 2016年 1月.

[S16] 國谷紀良, 空間異質性を含む年齢構造化 SIS感染症モデルの大域的解析, 数理人口学・数理生物学セミナー,

東京大学大学院数理科学研究科, 2014年 12月.

[S17] 國谷紀良, 構造化 SIS感染症モデルの定性的解析に関する最近の結果, 神戸大学解析セミナー, 神戸大学六
甲台第二キャンパス, 2014年 6月.

[S18] 國谷紀良, 感染症の数理モデルの安定性解析に関する近年の諸結果, 神戸大学計算科学セミナー, 神戸大学
六甲台第二キャンパス, 2014年 6月.

Awards

[A1] 2025年 9月　日本応用数理学会論文賞（応用部門）

[A2] 2022年 1月　神戸大学 優秀若手研究者賞・理事賞

[A3] 2018年 6月　日本応用数理学会 2017年度若手優秀講演賞

[A4] 2016年 9月　日本数理生物学会 研究奨励賞

[A5] 2013年 3月　東京大学大学院数理科学研究科 研究科長賞



競争的資金の獲得状況
【科研費（代表）】
2023年 4月～2028年 3月 　

基盤研究 (C) 「構造化感染症モデルによる再帰的流行の波の研究」
研究課題番号：23K03214

研究期間全体での直接経費：3,500千円

2019年 4月～2023年 3月 　
若手研究「構造化感染症モデルの数学的性質の解析と疫学的考察への応用」
研究課題番号：19K14594

研究期間全体での直接経費：4,290千円

2015年 4月～2019年 3月 　
若手研究 (B) 「空間構造と年齢構造を含む感染症流行モデルとしての非線形反応拡散方程式系の解析」
研究課題番号：15K17585

研究期間全体での直接経費：3,120千円

2013年 8月～2015年 3月 　
研究活動スタート支援「生物集団の年齢構造と空間伝播に着目した非線形反応拡散方程式の解析」
研究課題番号：25887011

研究期間全体での直接経費：2,080千円

2010年 4月～2013年 3月 　
特別研究員奨励費「豚を媒介者とする新型インフルエンザ感染症の数理モデル構成およびその解析」
研究課題番号：10J02176

研究期間全体での直接経費：2,100千円

【JSTさきがけ（代表）】
2023年 10月～2027年 3月 　

パンデミックに対してレジリエントな社会・技術基盤の構築（総括：押谷仁）
「マルチグループ構造化感染症モデルの数学的解析と実用化」
研究課題番号：JPMJPR23R5

研究期間全体での直接経費：20,000千円

【AMED（分担）】
2021年 4月～2022年 3月 　

新興・再興感染症に対する革新的医薬品等開発推進研究事業（新型コロナウイルス感染症（COVID-19）
に対する研究）「異分野融合による COVID-19 の流行解析のためのデータ科学基盤の整備」（代表：伊
藤公人）
研究期間全体での直接経費：3,640 千円

【奨学金】
2022年 1月 神戸大学 優秀若手研究者賞・理事賞 2,000千円

2018年 8月 神戸大学大学院工学研究科 益田乾次郎・昭一郎奨学寄付金 35千円



【研究協力】
2021年 10月～2023 年 9月 公益財団法人 東京財団政策研究所 研究プログラム「健康危機に対するヘルス・

レジリエンスの構築に関する研究」（代表：谷口清州）

2016年 4月～2018年 3月 公益財団法人 豊田理化学研究所 特定課題研究「感染症数理モデルの解析に基づ
く新規ワクチンの定期接種導入に関する判断の客観化」（代表：西浦博）

2015年 4月～2020年 3月 文部科学省 感染症研究国際展開戦略プログラム「インドネシアにおける新興・再
興感染症の国際共同研究拠点形成」（代表：森康子）

2014年 9月～2016年 8月 二国間交流事業オープンパートナーシップ共同研究「構造化個体群における感染
症ダイナミクスの数学的研究」（代表：稲葉寿）


